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DNA
01
10 19
1 0157
95 01 10 026 4 0111 4 091 2
5 5 OUTH- 1 116 ( 3
1
3 01 9 0111 1
1 0 1 6 95 0157 79 (83.2%) H7
0 39 VT)2 38 VT1 2
1 VT1 16 16.8% 0157:H-
H16 4 7 VRE VT1 2 4 026
VRE H 11 VTl 3 011
VRE 1 H-  VT1 (0]
2 091 Hi4
6 7 VT1 091:H21 VT1 VT 106
van B van B VRE PFGE DNA
DNA 3 D
NA 0157
1 6 DNA
6 DNA
6 2
4
3 DNA
818-0135 39
3 1887
1
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=
o

1 16.4.27 VRE 6
2 16.6.28 2 1
3 16.7.13 VRE 1
4 16.7.22 1
5 16.8.27 1
6 16.8.27 4
I 16.8.27 1 0
8 16.11.18 1 6
9 17.3.15 1
10 17.3.25 1 6
19
A 54
A 104
B 106
C 138
D 143
E 130
Enterococcus faecalis V583
2 16 4 VRE
Enterococcus
faecalis V583
6

3-1

16
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VT DNA PFGE
100bp 100 200bp  >200bp
04E001 H16.3.25 H16.330 O157H7 2 k ND ND 230
04E002 H16.53 H16.5.14 026:H11 1 ND ND ND 38
04E003 H16521 H16526 O157:H7 1+2 a a 238
04E004 H16.529 O157:H7 1+2 a a 238  04E003
04E005 H16.529 O157:H7 1+2 a a 238  04E003
04E006 H16.529 O157:H7 1+2 a a 238 04E003
04E007 H16.524 H16529 O157:H7 1+2 a a 238  04E003
04E008 H16.529 O157:H7 1+2 a a 238  04E003
04E009 H16.6.3 H16.6.10 O157:H7 1+2 a a 239  04E003
04E010 H16.64 H16.6.11 O157:H7 2 b ND 251
04E011 H16.6.1 H16.6.15 O157:H7 2 b ND ND 229
04E012 H16.6.17 O157:H7 1+2 a a 239  04E009
04E013 O157H7 2 b ND 251  04E010
04E014 H16.6.6 H16.6.21 091 1 ND ND ND
04E015 H16.6.23 H16.6.25 O157H7 2 ND ND 249
04E018 H16.6.29 O157H7 2 ND ND 249  04E015
04E019 H16.6.29 O157H7 2 ND ND 249  04E015
04E020 H16.7.5 0111 1 ND ND ND
04E021 H16.7.5 0111 1 ND ND ND 04E020
04E023 H16.6.21 H16.630 O111 1 ND ND ND 04E020
04E024 H16.7.16 H16.7.17 O157H7 2 ND ND 498
04E025 H16.7.17 O157H7 2 ND ND 498 04E024
04E026 H16.7.11 H16.715 O157H7 2 ND ND 519
04E027 H16.7.31 H16.84 O157:H7 1+2 a ND 509
04E028 H16.7.31 H16.84 O157:H7 1+2 a ND 509 04E027
04E029 H16.83  H16.8.7 O157:H7 1+2 a ND 509 04E027
04E030 H16.7.29 H16.8.9 O157:H7 1+2 a ND 509  04E027
04E031 H16.8.7 H16.8.10 O157H7 2 ND ND 523
04E032 H16.7.29 O157:H7 142 ND ND ND 544
04E033 H16.8.16 O157:H7 1+2 ND ND ND 543  04E032
04E034 H16.8.13 O157H7 2 ND ND 523  04E031
04E035 H16.7.31 H16.8.9 O157:H7 1+2 a ND ND 542
04E036 H16.8.9 0O157:H7 1 a ND ND 542  04E035
04E037 H16.86 H16.89 O157H7 2 ND ND ND 528
04E038 H16.8.9 H16.89 O157:H7 2 ND ND ND 528  04E037
04E039 H16.7.29 H16.8.7 O157H7 2 a ND ND 531
04E040 H16.7.22 H16.7.26 O157H7 2 ND ND 524  04E031
04E041 H16.7.27 O157H7 2 b ND ND 530
04E042 H16.7.23 H16.7.28 O157:H7 142 ND a ND 292
04E043 H16.7.26 H16.7.29 O157:H7 1+2 ND a 534
04E044 H16.7.28 H16.8.2 O157:H7 1+2 ND c ND 538
04E045 H16.8.1  H16.87 O157H7 1+2 c b ND 537
04E046 H16.7.31 H16.8.2 O157:H7 1+2 ND ND ND 307
04E047 H16.8.12 H16.8.17 O157:H7 1+2 ND a ND 292  04E042
04E048 H16.523 H16527 O157:H7 1+2 ND c ND 541
04E049 H16.8.9 H16.8.16 O157:H7 1+2 c b ND 533
04E050 H16.72  H16.76 O157H7 1+2 ND b ND 269
04E051 H16.8.14 H16.8.19 O157:H7 1+2 a ND ND 539
04E052 H16.8.22 H16.8.26 O157:H7 1+2 ND a ND 292  04E042
04E053 H16.8.21 H16.826 O157:H7 1+2 ND ' 485
04E054 H16.8.30 O157:H7 1+2 ND 485  04E053
04E055 H16.8.30 O157:H7 1+2 ND 485  04E053
04E056 H16.8.30 0O157:H7 1 ND ' 527  04E053
04E057 H16.8.28 H16.8.30 O157:H7 1+2 ND 485  04E053
04E058 H16.8.22 H16.827 O157H7 1+2 a ND ND 540
04E059 H16.9.6 O157:H7 1+2 ND ' 485  04E053
04E060 H16.9.6 O157:H7 142 ND 485  04E053
3-2 15 PFGE
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VT DNA PFGE

100bp 100 200bp  >200bp
04E061 H16.9.6 O157:H7 1+2 ND ' 485  04E053
04E062 H16.9.6 O157:H7 142 ND ' 485  04E053
04E063 H16.96 O157:H7 1+2 ND ' 485  04E053
04E064 H16.9.6 O157:H7 1+2 ND 485  04E053
04E065 H16.9.6 O157:H7 1+2 ND ' 485  04E053
04E066 H16.9.6 O157:H7 1+2 ND 485  04E053
04E067 H16.9.6 O157:H7 142 ND ' 485  04E053
04E068 H16.96 O157:H7 1+2 ND ' 485  04E053
04E069 H16.9.6 O157:H7 1+2 ND 526  04E053
04EQ70 H16.9.6 O157:H7 142 ND ' 485  04E053
04E071 H16.9.6 O157:H7 1+2 ND 485  04E053
04E072 H16.8.19 H16.825 O0O157:H7 2 k ND 525
04EQ073 H16.8.26 O157:H7 2 k ND 525 04E072
04E074 H16.8.26 0O157:H7 2 k ND 525  04E072
04EQ75 H16.8.26 0O157:H7 2 k ND 525  04EQ72
04EQ076 H16.826 O157:H7 2 k ND 525 04E072
04EQ77 H16.8.27 H16.9.3 OUTH- 2 ND ND ND
04EQ078 H16.9.3 H16.9.10 01 1 ND ND ND
04E079 H16.8.21 H16.8.27 O157:H7 2 n ND 834
04E089 H16.9.11 H16.9.15 O157:H7 1+2 ND a ND 292  04E042
04E090 H16.9.11 H169.15 O157:H7 142 ND a ND 292  04E042
04E091 H16.8.30 H16.95 026:H11 1 ND ND ND 26
04E092 H16.9.10 026:H11 1 ND ND ND 26 04E091
04E093 H16.9.10 026:H11 1 ND ND ND 26 04E091
04E094 H16.9.18 H16.9.25 0O157:H7 2 ND ND 966
04E095 H16.8.27 H16.9.8 0O157:H7 2 a ND 965
04E096 H16.9.12 0O157:H7 2 a ND 965 04E095
04EQ97 H16.10.10 O157:H7 2 a b 960
04E098 H16.105 H16.10.11 O157:H7 2 a b 960 04E097
04E099 H16.106 H16.10.11 O157:H7 2 a b 960 04E097
04E100 H16.105 H16.109 O157:H7 2 a b 960  04E097
04E101 H16.9.20 H16.10.12 O157:H7 2 a b 960 04E097
04E102 H16.10.7 H16.10.11 O157:H7 2 a b 960 04EQ97
04E103 H16.9.28 H16.10.7 0O157:H7 2 a b 960  04E097
04E104 H16.10.7 H16.10.12 O157:H7 2 a b 961  04E097
04E105 H16.10.12 O157:H7 2 a b 960 04EQ97
04E106 H16.104 H16.10.8 O157:H7 2 a b 962  04E097
04E107 H16.10.4 H16.10.8 O0O157:H7 2 a b 960 04E097
04E108 H16.10.1 H16.10.7 O157:H7 2 a b 963  04E097
04E109 H16.10.18 H16.10.21 0O157:H7 2 a b 960 04E097
04E110 H16.10.25 H16.11.1 O157:H7 2 a ND 341
04E111 H16.10.1 H16.105 O157:H7 1 ND ND 956
04E112 H16.11.1 O157H7 1+2 a a 112 75777
04E113 H16.12.20 O91:H21 1 ND ND ND
04E114 H17.1.17 H17.1.22 O157H7 1+2 828
04E115 H17.1.22 O157:H7 142 al0
04E116 H17.1.19 H17.126 O157:H- 1 ad
04E117 H17.2.2 O157H- 1 a9 04E116
04E118 H17.22 0O157:H- 1 a9  04Ell6
04E119 H17.221 H17.2.25 0O157:H7 2 823

* DNA Xbal DNA PFGE 100kb 100-200kb 200kb
1 > ND
DNA 2004 2005
100kb l--a,b,c, --a,b,c,d,e,f,g,h,j,k,m,n, --a,b,c,d,e,f,g,h,k,m,
-a,b, -a,b,c, -1 , -1 32
100-200kb -1 -a,b,c,d,e --a,b -1 --a,b -1 12
200kb -3 - 1 8

-901 -



